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|. Cil metodiky

Cilem metodiky bylo vyvinout linearni model pro géické hodnoceni znaku et struki prasat, ktery
byl definovan jako celkovy et vSech vyvinutych strikna levé a pravé miéé lisS€ bez zapéitani

mezistruki a tento linearni model aplikovat do rutinniho éysti odhadu plemennych hodnot niigkegch

plemenCeské bilé uslechtilé Geskéa landrase.

Il. Vlastni popis metodiky

11.1. Uvod

Genetické hodnoceni m#kych plemen prasat QGeské republice probihd od roku 2005 na zéklad
¢tyiznakového modelu praipastek, podil libového masa a pro¢pbzi narozenych selat na prvnim a na
druhych a dalSich vrzich (Wolf a kol., 2005). Vilmthu poslednich dkolika let byl zaveden odhad
plemennych hodnot pro mezidobi (Wolf, 2012) a také nové dva znaky reprodukce —c¢ebvSech
narozenych a dochovanych selat (Krupa a Wolf, 20¥8yzivanim zmisnych opateni dochazi ke
kazdor@nimu nafistu pdtu narozenych selat. V situaci, kdy se mexiéozvySuje velikost vrhu, je
nevyhnutelné zabezgienalezitou vyzivu vSech selat ve vrhu v obdoktdae prasnice. Ret struki prasnic

se proto stava jednim ze zakladnich limitujicidtidiel Us@gSného odchovu. V chovech se nedostatek istruk
matek fesSi fgekladanim selat (homogenizace tvrhebo systém vyuziti systému kojnych prasnic) nebo
dokrmem v mlénych automatech (tzv. ,utymi prasnicemi). Besto se v poslednich letech genetické
hodnoceni ptiu struki dostava do pdpdi zajmu Slechtitelskych organizaci. Whodnocemityp struki
probiha ve sité nekolika zpisoby. Hodnoti se napcelkovy pdet vSech struk (MacKay a Rahnefeld, 1990),
pcocet funkenich a nefunénich struki (Lundeheim a kol., 2013), pet struki odcklene pro prasnice a kance
(Long a kol., 2010). Rozdilny je takéky kdy dochazi k ziskavani dat o¢po struki. Lundeheim a kol.
(2013) hodnotili poet struki v prabéhu testu (75-130 kg Zivé hmotnosti) vipru v 158,7 dnech, respiip
pramérné hodnat Zivé hmotnosti asi 100,1 kg. Long a kol. (201®uwkali celkovy poet struki ve wku i
tydni. Chalkias a kol. (2013) analyzovaligp funkénich a nefunénich struk ve tech tydnech, stefnjako

pri Zivé hmotnosti prasatiiplizné¢ 100 kg. Mckay a Rahnefeld (1990) zaznamenaitypstruki u vSech
Zivych selat ve &u jednoho dne, kdy byla selata jednaz@aidentifikovana. Z praktického hlediska je
meéreni p@ta struki v raném Zivotnim stadiu snagii. DalSi vyhodou tohotof{stupu je, Ze piet struki
muze byt néfen u vSech Zivych selat ve vrhu, zatimco v pg@mch Zivotnim stadiu mohou bytekteré
informace ztraceny zudodu ztrat nebo negativni selekce odchovavanycratzwdet struki mereny v
nizkém ¥ku predstavuje biologicky potencial zete. Hodnoty ptiu nefunknich struk merenych v
pozcjSim stadiu Zivota prasat jsou pnd zavislé na pouzité technologii nebo poruchdubvani selat.
Long a kol. (2010) zkoumali také&divost tvaru struk a zjistili, Ze obracené struky na kancich nemusi
naznaovat, Ze budou mit dcery s vySSintiagon obracenych strik

Dulezita pro Slech#ni je také znalost genetickych korelaci mezi cefkovpaitem struki (CPS) a
produknimi resp. reprodukimi znaky. Nami provéshd fenotypova analyza ukézala, Ze9trvaly
narist celkového p&u narozenych selat nedoslo u CPS&€éizadnému trendu. Odhadnuté genetickeé
korelace mezi CPS a znaky velikosti vrhu v nasdistiaké naznéuji zanedbatelné korelace. To je v
souladu se zjishimi Zhanga a kol. (2000) a Lundeheima a kol. (30P3stoze jsme nezjistili Zzadnou
vyznamnou genetickou korelaci mezi reprothikni znaky a CPS, vyioovy tlak na poet narozenych
selat mohl byt ovliven paitem struki. Nizké genetické korelace mezi CPS a préduki znaky se
vyrazre nelisi od pimérnych hodnot uvedenych v literd&u(Zhang a kol., 2000).

V mnoha $lechtitelskych organizacickewr Ceského narodniho programu pro Slénhprasat je selekce

na p@et struki zaloZena na takzvanych prahovych hodnotach, ktgrdazi z miniméalniho pitu struka
prasat. V&chto programech se fita se stim, Ze jenom jedinci s minimalgtrnacti struky (u
matdgskych plemen; minimadthsedm na pravé a sedm na levé améliS€) jsou z#azeni do dalSiho
chovu. Dle ®kterych autot muze vyuziti pedselektovanych dat v genetickém hodnoceni vést
k negesnostem, které plynou z odliSné variability dan&maku. Data sesbirdna od vSech selat z vrhu bez



ohledu nacetnost struls prispivaji ke zlepSeniipsnosti genetického hodnoceni a pegadiobrg Iépe
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odrazi biologicky potencial ro¢i v daném znaku.
Technicka poznamka:

Odhad plemennych hodnot se provadi pod apéma systémem LINUX. Celkovyiphled technického
postupu p odhadu plemennych hodnot proceostruki je pro nazornost uveden v tabulce 1.

I1.2. Vstupni parametry pro genetické hodnoceni CPS
[1.2.1. Zdroj dat

Zdrojem dat jsou data poskytnutd Svazem choWaimdsat, z.s. (dale Svaz). V pilotni fazi byla data
ziskana z databaze Plemenné knihy Svazu a z d@spupatni evidence Slechtitelskych clipktera byla
nasleds pracovniky Svazuipvedena do elektronické podoby. Na zakladalyzy &chto dat byl navrzen
zpasob skru dat u vSech selat Zivych ke dni kontroly vrherpénéskym technikem a vytwena webova
aplikace pro sér téchto dat. Tuto evidenci vytvib a spravuje Svaz.

Vzhledem k velkému objemu dat byl navrzen dvojisghb pdizovani: individualni evidence a hromadné
porizovani dat. V individuélni evidenci jsou &g struki pafizovany jednotlivym selém ucenym k dalSimu
odchovu, zbytek vrhu je paen hromadh (parizuje se poet selat s danym ptem struki). Kvali zachovani
dostaténé variability znaku nejsou stanoveny Zadné limitadnoty pro p&et struki. Data individualni
evidence selat jsou poté dale vyuzita k evidemqmoiaim testu produkich znak (unifikovana testace vlastni
uzitkovosti) a k evidenci individuélni sgeby krmiva. Formul&paizovani dat je na obrazku 1. Zakladni
popis dat struk z dat dostupnych k 30. 9. 2018 v databazi Svamugden v tabulce 1.

Obrazek 1. Formutavebové aplikace pro p@aovani struk selat

PLEMENNA KNIHA ON-LINE patek, 31 srpna 2018
SVAZ CHOVATELU PRASAT PrhlaSeny uzivate Logout

CZEPIG KONTAKTY ZDRAVI NABIZIME PREHLEDY HLASENI SPRAVA RUTINA

SELATA

STRUKY Hiaseni > Struky > Struky selat - hlaseni
Zobrazit pokyny
TESTVU r al =
MERENi Matka  |r010924 Datum vrhu: |21 72018 SZvevrhu 12 Struky ks 9
PRODEJ
Cislo Pohl. Struky Akce Poéet Pocet Celkem
i 3 Akce
KRMENI strukd  selat selat
000 2370 3 0808 Edit Vymaz
REPRODUKCE 000 2371 3 0708 EditVymaz 0607 | 0 Vioz
) . 000 2372 3 0808 Edit Vymaz 0707 | 1 Vloz
ZAKL. STADA -
000 2373 3 0808  Edit Vymaz 0708 | 2 Vioz
GENOTYPY 000 2374 3 0808  Edit Vymaz 0808 | 5 Vioz
000 2375 3 0807 Edit Vymaz 0809 I— 1 Vioz
000 2376 3 0707 Edit Vymaz 0909 l— a Vioz
000 2377 3 0808 Edit Vymaz B _
Novy pocet
000 2378 3 0809 Edit Vymaz

AKTUALIZACE DB:

28. 8.2018 Nové: p37s E] | Vloz Storno

Oprav hlaviCku




Tabulka 1. Popis dat striik databazi Svazu z dat k 30. 9. 2018.

Plemeno selete
CBU CBUXCL | CLxCBU CL
Patet selat 39693 17267 2045 8910
- ztohoindividuala 25386 6342 850 7869
porizena selata
Patet matek 2052 1026 169 505
Patet selat na matku 19,3+13,806,8+12,7112,1+11,6717,6 +11,78
Patet otdi vrhu 149 63 29 78
Patet hodnocenych vih 3626 1780 262 827
Potet selat se znamymi stuky | 159 366| 97+430 7,8+495 10,8 +3,95
ve vrhu
Pf?d!l selat se znamymi struky 84.4 73.9 56.6 77.7
z zivych selat ve vrhu (%)
Podil selat podle @tu struki (%):
- CPS 12 0,10 0,11 0,33
- CPS 13 1,28 3,51 1,03 1,86
- CPS 14 43,90 40,03 38,39 27,54
- CPS 15 27,97 28,95 30,37 30,71
- CPS 16 22,51 23,07 27,82 32,15
- CPS 17 3,41 3,46 1,91 6,08
- CPS 18 0,81 0,85 0,49 1,31
- CPS 19 0,01 0,01 0,01
- CPS 20 0,01 0,01

[1.2.2 Zdrojové soubory a struktura dat

Odhad genetickych paramit gredpovd plemennych hodnot se bude prodtgednoznakovym animal
modelem pro celkovy @get struki. Je nutné, aby jeden datovy soubor obsahovatnr#oe o daném
znaku a vSech efektech s nim spojenych. Odhad igkyet paramefr, stejré tak i predpod
plemennych hodnot probiha spaie pro zviata plemenCBU a CL s vyuZitim dat i od reciptmich
kiizend (CBU x CL aCL x CBU).

Vstupni soubory dat proi@edpo¥d plemennych hodnot musi mit Zibdu navaznosti naslednych
programi strukturu uvedenou v tabulce 2.

Tabulka 2. Struktura datového souboru pro odhash@haych hodnot struik

Nazev udajePopis Pozice
Zvire Cislo zviete (u individualnich dat AMEislo, u skupino¥ 1-9
parizenych dat 9-mistné fiktivnéislo za&inajici ¢islem 4 a
obsahujici ptadovécislo zviete)
Stado Stado, ve kterém doSlo k opraseni 10-14
Datum vrhu Datum vrhu (YYMMDD) — pro tvorbu hys efektu 15-20
Matka AM ¢islo matky 21-29
Datum vrhu Vrh, ze kterého z¥é pochazi (YYMM) 30-33
PlemM Kod plemene matky (pougdU: 1 neboCL: 2) 34
PlemO Kod plemene otce (pouZBU: 1 neboCL: 2) 35
CPS Celkovy peet struki 36-37




Datovy soubor musi bytied dalSim krokem s@tién podle stdda a data vrhu (sloupce 10-20), od
nejstarSich po nejmladsi.

Rodokmenovy soubomphmO5obsahuje v kazdémsadku ¢islo zviete, ¢islo otce (nebo genetickou
skupinu otce) g&islo matky (nebo genetickou skupinu matky). Kaz@déd@élku 9 znak

Pro oddleni genetického vlivu od vlivu prastdi je nutné slatit zvifata se stejnymi nebo velmi
podobnymi podminkami prasidi do jedné skupiny a odd je od zviat, ktera maji odliSné podminky
prostedi. Prostdi je uteno fedevsim chovem (stadem), ve kterém seéezmachazelo v dabzjisteni
Gdaje, a&asem (tzn. rokem a obdobim, ve kterém je znakém)iSV terminologii se proto pouZziva faktor
nebo efekt staddo-rok-obdobi. Jednotlivé skupinyon@tovre faktoru se oznauji jako tidy. Cilem tvorby
tiéid faktoru stado-rok-obdobi je co nejvice zachgfitkty prostedi tak, aby v rdmci kazdéidy byly
rozdily prostedi minimalni a rozdily meztidami v ramci danych moZznosti maximalniitén musi byt
z technickych dvoda zajiS€no, aby v kazdé&iidé byl dostatény paset jedind nebo zaznai

ProtoZze tvorbaitd podle optimalnich princip je velice komplexnim procesemyizpasobili jsme
pocitatovy program, ktery je popsan v praci autdiolf a kol. (2005), na datovou strukturu Uilaj
popsanou Vv této kapitole. Program automatizujegedeorby tid stada-roku-obdobi podle nasledujicich
pravidel:

1) Minimalni patet pozorovani veide je 100.

2) Délka tidy je minimal@ 30 dni (podle data vrhu).

3) V pripac¢ mensiho nez minimalniho poZzadovanéhdtpalat seifda prodlouzi az do dosazeni
minimalniho pétu pozorovani a tak, aby sourozenci z jednoho wetwyli rozaleni do 2 tid.

4) V piipadt mensiho nez minimalniho poZzadovanéhétpalat v chovu za vSechna data, ktera se
zahrnuji do odhadu plemenné hodnoty, jsou vSecbaarpvani pro tento chov zruSena a nejsou
dale pouzita pro odhad plemenné hodnoty.

11.3. Genetické parametry — prvotni analyza

V prvotnich analyzach byla k odhadu genetickychapetti CPS vyuzita data z evidence Svazu o
strucich zviat msfenych v testu produki uzitkovosti a data z dostupné prvotni evidereehditelskych
chowi, ktera byla nasleadnpracovniky Svazuipvedena do elektronické podoby. Byla vybrana jenom
data, kterd spibvala nasledujici podminky: minimalnided vSech narozenych selat v jednom vrhu byl 4,
délka krezosti byla vrozmezi od 105 do 125adminimalni ¥k pii prvnim opraseni byl 300 dni,
maximalni peadi vrhu prasnice byl 10. vrh¢k prasnic pro prvni az desaty vrh byl v intervale8d0 —
500 d, 450 — 750 d, 600 — 950 d, 750 — 1 150 d,-90@50 d, 1 050 — 1 550 d, 1 200 — 1 750 d, 1-350
1950d,1500-2150dal650 -2 350d, mezigiasnic bylo v rozmezi od 130 do 30GidAmininé
podminky byly stanoveny KM zpétné kompatibili¢ s jiz probihajicim genetickym hodnocenim
produlkénich a reprodudnich znak prasat. Celko¥ bylo do analyz zahrnuto 78 867 zazriamstrucich
zjisténych v paibéhu let 1995-2015; z toho @BU bylo evidovano 58 846 Udap uCL 19 321 udaij.
Vysledny soubor dat byl t¥en spojenim obou zdipjdat (kontrola uZzitkovosti a prvotni evidence od
chovatet).

Pro zjis¢ni vlivu vybranych faktar na CPS byl pouZzit program SAS (SAS Institute 12608), procedury
GLM a MIXED. Odhad genetickych parameprob:hl pomoci modelu z#éte, kde jsou do odhadu zahrnuty
vSechny dostupné informace ofibpiznych zuviat v gfimé i b&néfac. Vztahy mezi z\vaty byly v modelu
uréeny za pomoci maticeripuznosti konstruované z rodokmenového souboitatiz\Rodokmenovy soubor
obsahoval 94250 ztt. Genetické parametry byly odhadnuty pro vSedwiiata v hodnoceném souboru.
Byly testovany #izné alternativy modelu se zohleédim zdrofi dat a jednaci viceznakovych modél

V tabulce 3 jsou uvedeny podily variance pro jediakipvy model pro znak CPS v zavislosti na zdrdji da
Tabulky 4 a 5 obsahuji podily varianci pii@atakové a gtiznakové modely.



Tabulka 3. Podily varianci (x standardni chyby alifigoro znak celkovy pget struki (CPS) v zavislosti

na pouZzitém zdroji dat pro jednoznakové modely.

Heritabilita Vrh,,vze kter,eh,c Rezidualni variance
zvite pochazi
CPS —data z KU 0.29 £ 0.008 0.05 +£0.004 0.66088
CPS — data z celych vith 0.30+£0.029 0.04 + 0.007, 0.66 + 0.025
CPS — vSechna data 0.29 £ 0.008 0.04 £ 0.902 (0](310]¢74

Tabulka 4. Podily varianci (x standardni chyby atifigoro znaky celkovy peet struki, podil libového

masa a firastek v zavislosti na pouzitém zdroji dat pifiamakoveé modely.

data z KU Heritabilita Vrthe kter(?hf) Rezidualni variance
zvire pochazi
Celkovy pa@et struki 0.30 +0.004 0.05 £ 0.003 0.65 + 0.004
Podil libového masa 0.31 £ 0.004 0.11 £ 0.003 a.5804
Prirastek v testu 0.17 + 0.006 0.27 £ 0.004 0.56 + 0.005
vSechna data

Celkovy pa@et struki 0.28 + 0.004 0.04 + 0.002 0.68 + 0.005
Podil libového masa 0.31 £ 0.005 0.11 +0.004 0.88065
Prirastek v testu 0.17 + 0.004 0.27 £ 0.004 0.56 + 0.005

Tabulka 5. Podily varianci (+ standardni chyby atifigoro znaky celkovy ptet struki, podil libového
masa, pirastek, celkovy péet narozenych selat a g dochovanych selat v zavislosti na pouzitém zdroj

dat pro gti-znakové modely.

data z KU Heritabilita Vrh/,vze kter,eh,c Rezidualni variance
zvire pochazi
Celkovy pa@et struki 0.30 + 0.002 0.05 + 0.001 0.65 + 0.003
Podil libového masa 0.32 + 0.003 0.11 + 0.003 @.57004
Priristek v testu 0.19 + 0.005 0.27 £ 0.003 0.54 + 0.005
Patet vSech narozenych selat 0.09 £ 0.001 0.06 £ 0.003 0.85 = 0.001
Patet dochovanych selat 0.07 £0.001 0.05 £ 0.009 £0B6801
vSechna data

Celkovy pa@et struki 0.30 £ 0.003 0.04 £ 0.009 0.66 + 0.003
Podil libového masa 0.31 +0.002 0.11 +0.002 @.58003
Prirastek v testu 0.19 + 0.005 0.27 £ 0.003 0.54 + 0.004
Patet vSech narozenych selat 0.09 + 0.001 0.07 £0.001 0.84 +0.001
Patet dochovanych selat 0.07 £0.001 0.05 £ 0.010 9.8801

Z vysledk je patrné, Ze zdroj dat (data z kontroly uzitkdiya$ata od chovatéla jejich kombinace) ani
zvoleny model (jednoznakovyjfiznakovy s produinimi znaky, ¢i pétiznakovy s produdnimi a
reproduknimi znaky) nerdly vyrazny vliv na hodnoty podilvarianci.

11.3.1 Genetické korelace — prvotni analyza

Pro vykEr vhodného modelu byl takéikézity vyvoj vzajemnych vztahmezi znakem CPS a jiz rutiéin
hodnocenymi produlnimi a reproduénimi znaky. V tabulce 4 jsou uvedeny genetické leme mezi
témito znaky. Z vysledk je patrné, Ze Urowvegenetickych vztaln mezi znaky je zanedbatelna a CPS je
tedy mozné hodnotit samost&jednoznakovym animal modelem.



Tabulka 7. Genetické korelace (r) mezi CPS a ostaforodulcnimi a reproduénimi znaky.

Ttiznakovy Ttiznakovy Petiznakovy Pétiznakovy
model — data z model — model — data model —
KU vSechna data z KU vSechna data
r(CPS.PLM 0.013 +0.005 | 0.003 +0.006 | -0.016+0.087 0.013 + 0.003
r(cPs,prir 0.009 + 0.005 -0.019 £+ 0.021 -0.096 + 0.6090.010 + 0.008
F(CPS,CPNS - - 0.006 + 0.007 -0.010 + 0.006
l'cps,PDs - - 0.080 + 0.007 0.059 + 0.007

CPS - celkovy peet struki, PLM - podil libového masa, Prir #ipistek v testu, CPNS - celkovy i
narozenych selat, PDS -d® dochovanych selat

Il. 3. 2 Genetické parametry pro rutinni odhad plemnych hodnot

Pro (Eely rutinniho odhadu plemennych hodnot byly znodhamnuty genetické parametry z dostupnych
dat zadanych prastdnictvim webové aplikace PkOnline (popis dat jeden v tabulce 1). Genetické
parametry byly odhadnuty jednoznakovym modelem amgoh v kapitole Il. 4 spot&¢ pro matéska
plemena a jejich reciptoi kiizence. \étSi paet selat ve vrhu, vySsi variabilita CPSigpbena nizsi
mirou ,predselekce” dat a zahrnuti efektu plemene selavmidi odhadnuté genetické parametry oproti
prvotnim analyzam. DoSlo ke sniZeni heritabilitgsd 8 %, zvySeni efektu prosti vrhu o asi 3 az 4 % a
zvysSeni rezidualni pro#nlivosti o asi 4 %. Vzhledem k nizSimu objemu datizSimu potu generaci
zvirat se zndmymi struky v odhadu genetickych paranmsipor&ujeme s narstem dat struk proveést
kontrolu odhadu. Odhadnuté genetické parametryysedeny v tabulce 6.

Tabulka 6. Genetické parametry pro CPS pro rutiahiad plemennych hodnot.

Heritabilita Vrh,,vze kter,eh,c Rezidualni variance
zvire pochazi
Celkovy pa@et struki 0.22 +0.016 0.075 £ 0.004 0.71 +£0.014

I1.4. Odhad plemennych hodnot

Predpo¥d’ plemenné hodnoty se provadi programem PEST (Gve&ha kol., 1990). Strukturu
modelové rovnice je mozné ve zjednoduSené pdgobsat nasledo¥n

CPS,,, = U+ plem, + hys, +vrh +animal, +e,

kde: kde:CPSmn je nangtena fenotypova hodnota pro celkovyégbstruki, p je obecny pimer, plem je
efekt j-tého plemenedyys je sdruzeny efekt I-tého stada-obdobt, je efekt m-tého vrhu, ze kterého
zvite pochazianimalm, je aditivre geneticky efekt n-tého zéte agmn je zbytkovy efekt. VSechny
efekty krong aditivré genetického efektu zigte, vrhu, ze kterého 2ei pochazi a zbytkového efektu jsou
pevné. U aditivdh genetického efektu ztdte se zohladije piibuzenskd matice, ktera se v rutinnim
odhadu bude pdtat se zahrnutim genetickych skupin.

[1.5 Technické provedeni odhadu plemennych hodnot
Datovy a rodokmenovy soubor struki

Pri pripraw datového a rodokmenového souboru Zingknutné pihlédnout ke specifickému apobu
evidence dat struku hromadg parizovanych dat. Uéchto dat jsou evidovany Udaje: identifikace matky,
chov vrhu, datum vrhu, get struki a pa@et selat. Pro kazdé sele z danéhdétpge nutné vytviit
datovou ¥tu s fiktivnim 9-mistnymcislem selete zdnajicim ¢islem 4 a obsahujicim paxoveécislo
selete, poet struki a ostatni pozadované udaje.

Evidence selat a jejich strije pouze pomocnou evidenci databaze Svazu a pejou Udaje o jejich
puvodu ve standardni maticiipuznosti. B exportu dat z databaze je nutnéppjit zaznamy o fivodu



vSech selat z datového souboru do souboru rodokvéeno Z tohoto divodu se pro odhad plemennych
hodnot strulk exportuje specialni rodokmenovy soubor a nelze paiandardni rodokmenovy soubor
vyuZzivany k odhaiin ostatnich plemennych hodnot!

Pred spu&mnim odhadu plemennych hodnot se nejprve provedadedni hys efektu v datovém souboru
(program FORMHYS) a poté kontrola navaznosti datov@ rodokmenového souboru a #yldat
rodokmenového souboru (program CheckDatPed). Qigrgimy jsou napsany v jazyce Fortran90 a tedy
po @ipadnych Upravach je nutné jesgompilovat.

Pro samotny odhad plemennych hodnot se spoustigtnoBEST (Groeneveld a kol., 1990)islusnym
parametrickym souborem, ktery obsahuje sekce ptitdma vstupnich soubdy definici vSech vstupnich
proménnych (znak a vSechny efekty), definici modelovénioe, definici vstupni varimé-kovariani
matice genetickych parametidefinici vystupniho souboru a zvolenou metoduaatih

Vstupni parametricky soubor pro odhad plemennyanbbznaku CPS:

COMMENT

Materska plemena-celkovy po cet struku
RELATIONSHIP

rel_for animal

INFILE = 'scr.strukyM'

OUTFILE = "pedi.cod' [text]

undefined ‘000000000

input
animal 1 9
mp 13 9
fp 25 9
Nazev udajePopis Pozice
animal Cislo zviete (u individualnich dat AMgislo, u skupino¥ 1-9

pofizenych dat 9nistné fiktivni ¢islo za&inajici ¢islem 4 ¢
obsahujici ptadovécislo zviete)

hys Stado, ve kterém doslo k opraseni 10-20
vrh Vrh, ze kterého zi® pochazi (AMislo matky + YYMM vrhu) 21-33
plem Kéd plemene zigte 34-35
cps Celkovy peet struka 36-37
DATA

INFILE = 'scr.strukyD'
OUTFILE ="'mphmO08b.dcod' [text]

INPUT VAR_NAME MAXLEVEL START_C VAR_LENGHT DECIMAL]
animal 600000 1 9
hys 10000 10 11
vrh 300000 21 13
plem 5 34 2
cps 0 36 2
MODEL
cps = hys vrh plem animal
HYPOTHESIS

PEV



TRANSFORMATION
TREATED_AS_MISSING
cps none 0. none

VE
0.59441

VG

VG_FOR vrh
0.063069
VG_FOR animal
0.18264

SOLVER
SMP
FSPAK

SYSTEM_SIZE
total=250000000
non_zero=55000000

PRINTOUT
outfile 'mphtO1.Ist’
page = 500000
output
cps (f10.4)

Jako metoda odhadu byla zvolena metoddimqu inverzi matice (SMP, FSPAK), kterd umoznuje
vypocet spolehlivosti aiesnosti odhadovanych plemennych hodnot.

lI.LA. PFiloha
Souasti metodiky nejsou Zadnélphy.

lll. Srovnani novosti postupi

NavrZzené genetické hodnoceni CPS je v podminkéeské republiky zcela nové. Zavedeni CPS do
rutinni p‘edpowdi plemennych hodnot vychazi zesgwych poznatk v oblasti Slechini prasat i z paeb
vyplyvajicich z genetického vyvoje futikich a reprodutnich ukazateél populaci matieskych plemen v
Ceské republice. Celkovy pet struki hodnoceny v populacich hlavnich niate/ch plemen dosahl nizké
az stedni d@divosti. D4 se tedyfpdpokladat, Ze selekci zaloZenou na plemennychadtécim pro pdet
struki dojde v ptibéhu rekolika generaci ke zvySeni ga struki v populacich matskych plemen.
Z naSich pedchozich analyz i z hodnoceni jinych atiteyplyva, Ze mezi ptiem struk a ostatnimi
produlénimi a reprodu&nimi znaky je minimalni geneticky vztah.ulfe byt tedy hodnocen samostgtn
ale i spoléné s ostatnimi znaky. Genetické hodnoceni CPS umaahinuti tohoto ekonomicky
dulezitého znaku do komplexniho hodnoceniiavina zakladl seleknich indexi. Podle dostatmé
genetické variability adlivosti Ize tedy pedpokladat uspokojivou odezvu na selekci znaku CPS.



IV. Popis uplatnéni metodiky

Predkladana metodika t¥iozaklad pro rutinni fedpod plemennych hodnot zi#t matéskych plemen
prasat chovanych @€eské republice pro znak celkovydeo struki. Navrhovany metodicky postup bude
vyuzivan Svazem chovatelprasat z. s., ktery zabezpgeji zavedeni, uplatmi a zvéejneéni pro
chovatele prasat. Vyget bude pevadn pravidel& jednou tyds.

V. Ekonomické aspekty

Naklady na zavedeni metodiky jsou minimalni, vedkgrogramy pro vypget genetickych paramétr
ekonomickych vah a sel&kiho indexu byly vyvinuty v rAmcteSeni podpory na rozvoj vyzkumné
organizace MZE-RO0718 — V001 a jsou distribuovadarma. Data pouZzita pro analyzu jsou jiz
souasti existujici databaze. Licencovany software P[ESEZ majetkem organizace, ktera bude prévad
odhad plemenné hodnoty.

Konkrétni ekonomicky finos ze zavedenig@dkladané metodiky se bude projevovat postupmribéhu
Slechtitelského procesu a bude iey. Selekci na celkovy et struki dojde ke zlepSeni matkych
schopnosti prasnic a to zejména zvySenirtyadochovanych selat a vySsi prebhitesti selat a také
zlepSenim welfare selatiipadné sniZzeni nutnosti cross-fosteringu nebo vamtiml€nych krmnych
automab ma gimy vliv na ekonomicky vysledek podriik
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